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Koncepce Meziresortni rady pro genetiku a genomiku

Genetika a genomika jsou velmi rychle se rozvijejici se obory, které maji rostouci vyznam
jak v mediciné (napf. diagnostika dédi¢nych onemocnéni, diagnostika a predikce ucinku l1é¢by
u onkologickych onemocnéni, genova terapie u vybranych vzacnych a nadorovych
onkologickych onemocnéni, stanoveni polygennich rizik a personalizovana/precizni terapie
v celé medicing, surveillance a prevence infekénich onemocnéni), tak v zemédélstvi
(napf. Slechténi nové generace plodin pfizplisobenych zméné klimatu, Slechténi nové
generace plodin odolnych proti chorobam a Skddcim a vhodnych pro zajisténi produkce
dostateéného mnozstvi kvalitnich potravin prospénych lidskému zdravi). Uplatnéni genetiky
a genomiky v obou téchto oborech Uzce souvisi se zdravotnim stavem obyvatelstva
a se zajisténim dostupnych a kvalitnich potravin. Tyto dva obory také pfedstavuji zaklad
pro rychly rozvoj biomediciny, bioinformatiky a Slechtitelstvi, v souladu s cili Udrzitelného
rozvoje OSN, konceptem ,One Health, One World“,“se strategii WHO ,Global genomic
surveillance strategy for pathogens with pandemic and epidemic potential 2022—-2032%
strategii ECDC ,ECDC strategic framework for the integration of molecular and genomic typing
into European surveillance and multi-country outbreak investigations®, a rovnéz svymi
pozitivnimi spole€ensko-ekonomickymi dopady vyznamné podporuji inovace a znalostni
ekonomiku. Tyto aktivity jsou také zakladem pro celonarodni iniciativu ,Czech Genome*
(pracovni navrh nazvu), v souladu s podobnym projekty ve vyspélych statech.

Vzhledem k rostoucimu celospoleenskému vyznamu genetiky a genomiky, intenzivnim
aktivitam EU v téchto oborech a pozadavkiim na jasné ukotveni této problematiky na viadni
arovni v élenskych statech EU véetné CR, Ministerstvo zemé&délstvi spoleéné s Ministerstvem
zdravotnictvi navrhuji vznik Meziresortni rady pro genetiku a genomiku, (dale jen ,Rada"),
ktera vytvori Narodni strategii pro oblast genetiky a genomiky (NSGG). Tato strategie bude
navazovat na dalSi, minulé i souCasné strategie, jako byla Narodni strategie pro vzacna
onemocnéni, Narodni onkologicky program CR a strategie Zdravi 2030. Navrhovana feSeni
budou v souladu s pfisluSnou stavajici a nové pfipravovanou evropskou legislativou,
narodnimi a mezinarodnimi etickymi doporucenimi v oblasti genetiky a genomiky a budou
navazovat na Strategii bezpeénosti potravin a vyzivy do 2030, Zelenou dohodu pro Evropu,
Farm to Fork Strategy, Strategii pro biodiversitu a Adaptation to Climate Change Strategies
to Global Food Security. Nezbytna je uzka spoluprace s dalSimi resorty jako jsou Ministerstvo
Skolstvi, mladeze a t&lovychovy, Ministerstvo Zivotniho prostfedi a Ufad viady. Cinnost
a vystupy Rady budou respektovat stavajici zakonné kompetence jednotlivych resortd a platné
pravni pfedpisy.

Prace Rady bude fizena koordina¢ni skupinou a bude podporovana dvéma pracovnimi
skupinami tvofenymi odborniky v dané problematice (pracovni skupina pro Iékafskou genetiku,
genomiku a bioetiku, a pracovni skupina pro genetiku a genomiku rostlin), které budou
prostfednictvim Uzce zaméfenych pracovnich skupin v kontaktu se Sirokou odbornou
vefejnosti, véetné dalSich zainteresovanych stran.



Vznik Meziresortni rady rovnéz podpofi naplfiovani cili ve ,Strategii bezpe€nosti potravin
a vyzivy 2030 konkrétné opatfenimi uvedenymi v ,AkEnim planu realizace Strategie
bezpe€nosti potravin a vyzivy 2030 ve strategickém cili |, pod Cdisly I.I_|I Podpora
implementace cilu strategie F2F v oblasti pesticidu a veterinarnich 1éCivych pfipravki a I.1_3.
Podpora vyzkumu, vyvoje, inovaci a zavadéni péstebnich technologii a systéml ochrany
rostlin, které omezuji vyskyt rezidui pesticidl v potravinach.

Vznik a ¢innost Meziresortni rady pro genetiku a genomiku nebudou spojeny s zZadnymi
finan€nimi naroky. Finan¢ni dopad budou mit aktivity, které vyplynou z nasledné Narodni
strategie pro oblast genetiky a genomiky.

Kli€oveé cile Meziresortni rady pro genetiku a genomiku pro rok 2025 a ¢asovy plan:

Ustaveni sekretariatu a schvaleni mandatu pro Radu a jeji pracovni skupiny
pro jednani s relevantnimi stakeholdery a poskytovateli. Termin: 1. &tvrtleti 2025

Vypracovani tezi pro strategické dokumenty obsahuijici podklady pro koncepci rozvoje
genetiky a genomiky v oblasti lidského zdravi a vyuzivani genetickych a genomickych
dat pro sekundarni ugely a pro S$lechtitelstvi rostlin v ramci CR a v navaznosti
na mezinarodni aktivity (napf. 1+ Million EU Genomes, Genomic Data Infrastructure,
Genome of Europe, Genome EDIC (European Data Infrastructure Consorcium),
European Green Deal, Farm to Fork Strategy, EU Biodiversity Strategy for 2030,
ERDERA nebo Mission Cancer a pozice WHO k nakladani s lidskym genomem).
Termin: 6/2025

Specifikace finanénich zdroju pro koncepci rozvoje genetiky a genomiky v oblasti
lidského zdravi a Slechtitelstvi rostlin ve spolupraci s pfislusnymi poskytovateli (MZ,
MZe, MSMT, MZP, TACR, AZVCR - spolufinancovani typu COFUND projektd EU
apod.).}? Termin: 6/2025

V dal8ich letech se predpoklada role Rady jako koordinacniho organu pro naplhovani
stanovenych strategii.

1V rdmci existujicich legislativnich moZnosti a strategickych dokumentd, pfipadné jejich Gprav.
2 Veskeré néklady, které vyplynou z NSGG, budou pokryty v rdmci limitu vydaj kapitol 335 — MZ a 329 — MZe,
pfipadné spolufinancovanim projektl EU, napf. COFUND.



Organizacni struktura Meziresortni rady pro genetiku a genomiku

Meziresortni rada pro genetiku
a genomiku
(Koordinac¢ni skupina)

Pracovni skupina lékarské Pracovni skupina genetiky
genetiky, genomiky a bioetiky a genomiky rostlin

Stakeholder skupina: Ceska Pracovni skupiny pro

genomickd platforma = Slechténi jednotlivych
plodin

Pracovni skupiny pro vzacna
onemocnéni, onkogenetiku,
sekundarni vyuZiti dat, analyzu s Materdll pro Slechténi

Pracovni skupina pro
pfipravu vychozich

genomickych dat,
personalizovanou/precizni
medicinu apod.

plodin

(pre-breeding)

Gestofri — Ministerstvo zdravotnictvi a Ministerstvo zemédélstvi:

Mistopfedseda vlady a ministr zdravotnictvi
e prof. MUDr. Vlastimil Valek, CSc., MBA, EBIR

Ministr zemédélstvi

e Mgr. Marek Vyborny

Zastupci spolupracujicich resortu:
o Urad vlady — Min. pro védu, vyzkum a inovace:  PhDr. Marek Zenisek, Ph.D.
o Ministerstvo Skolstvi, mladeze a télovychovy: doc. PhDr. Mikulas Bek, Ph.D.

o Ministerstvo Zivotniho prostfedi: Mgr. Petr Hladik

Meziresortni rada pro genetiku a genomiku — koordinaéni skupina:?

o prof. MUDr. Vlastimil Valek, CSc., MBA, EBIR
mistopfedseda vlady a ministr zdravotnictvi

o Mgr. Marek Vyborny
ministr zemédélstvi

3 Clenstvi v koordinaéni skupiné vyplyva z funkce.



o Mgr. Petr Hladik
ministr zivotniho prostredi

o PhDr. Marek Zeni$ek, Ph.D.
ministr pro védu, vyzkum a inovace, Ufad viady

o Mgr. Jifi Nantl, LL.M.
naméstek ministra, emeritni feditel Stfedoevropského technologického institutu
(CEITEC) Masarykovy univerzity (MU), Ministerstvo 8$kolstvi, mladeze
a télovychovy

o Mgr. David Sury
vrchni Feditel sekce ochrany zivotniho prostredi, Ministerstvo zivotniho prostredi

o prof. RNDr. Sarka Pospisilova, Ph.D.
zastupkyné CR v Evropské iniciativé 1+ Milion Evropskych Genomid a Genome
of Europe a prednostka Ustavu lékai'ské genetiky a genomiky Lékarské fakulty (LF)
MU a Fakultni nemocnice Brno a prorektorka MU

o prof. Ing. Jaroslav Dolezel, DrSc., dr. h. c. 3
vedouci védecky pracovnik, Ustav experimentalni botaniky Akademie véd (AV) CR,
V.V.I.

o RNDr. Martin Buncek, Ph.D. }
feditel kancelare Technologické agentury CR

o Ing. Alexandra Skopcova
feditelka odboru environmentalnich rizik a ekologickych Skod, Ministerstvo
zivotniho prostredi

o Ing. Jitka Gotzova
feditelka odboru bezpecnosti potravin, Ministerstvo zemédélstvi

Clenové pracovni skupiny lékafské genetiky a genomiky

o prof. RNDr. Sarka Pospisilova, Ph.D.
zastupkyné CR v Evropské iniciativé 1+ Milion Evropskych Genom(i a Genome
of Europe a prednostka Ustavu Iékafské genetiky a genomiky LF MU a Fakultni
nemocnice Brno a prorektorka MU

o prof. RNDr. Ondrej Slaby, Ph.D.
predseda Agentury pro zdravotnicky vyzkum (AZV), pfednosta Biologického ustavu
LF MU

o prof. RNDr. Ladislav Dusek, Ph.D. )
feditel Ustavu zdravotnickych informaci a statistiky (UZIS)

o MUDr. Barbora Mackova, MHA
hlavni hygienicka Ceské republiky a feditelka Statniho zdravotniho ustavu

o prof. MUDr. Milan Macek, jr., DrSc. MHA
pfedseda Spolecnosti pro lékafskou genetiku a genomiku Ceské Iékafské
spole&nosti Jana Evangelisty Purkyné& (CLS JEP)
pfednosta Ustavu biologie a IékaFské genetiky 2. LékaFské fakulty Univerzity
Karlovy (LF UK) a Fakultni nemocnice Motol
Narodni koordinagni centrum pro vzacna onemocnéni

o prof. MUDr. Marek Svoboda, PhD.
feditel Masarykova onkologického ustavu Brno



Ing. Zdenék Giitter, CSc. .
odborny gestor EHDS na MZ CR, Odbor IT a elektronizace zdravotnictvi

prof. RNDr. Ludék Matyska, CSc.
feditel Centra CERIT-Scientific Cloud, pfedseda boardu Ceské narodni
infrastruktury pro biologicka data (ELIXIR CZ), Koordinaror projektu Genomic Data
Infrastructure (GDI)

Mgr. Véra Frankova, PhD. et PhD.
LF UK, expertka na etiku v genetice a genomice za CR v ramci iniciativy 1+ Million
Genomes

prof. RNDr. Jifi Vondrasek, CSc.
vedouci Bioinformatické skupiny, Ustav organické chemie a biochemie AV CR,
a vedouci ¢eského uzlu evropskeé infrastruktury ELIXIR CZ

prof. MUDr. Tomas Zima, DrSc, M.B.A.
pfednosta Ustavu |ékafské biochemie a laboratorni diagnostiky 1. LF UK
a VSeobecné fakultni nemocnice Praha

doc. JUDr. Petr Sustek, Ph.D.
vedouci Katedry ob&anského prava a Katedry zdravotnického prava, Univerzita
Karlova, Pravnicka fakulta

Clenové pracovni skupiny genetiky a genomiky rostlin

O

prof. Ing. Jaroslav Dolezel, Dr$c., dr. h. c. .
vedouci védecky pracovnik, Ustav experimentalni botaniky AV CR, v.v.i.

Ing. Vaclav Hlavaéek, CSc. 5
viceprezident Agrarni komory CR

doc. Ing. Radim Cerkal, Ph.D.
vedouci, Ustav péstovani, Slechténi rostlin a rostlinolékarstvi, Agronomicka fakulta
Mendelovy univerzity v Brné

RNDr. Roman Hobza, Ph.D. }
védecky pracovnik, Oddéleni vyvojové genetiky rostlin, Biofyzikalni ustav AV CR,
V.V.I.

Dr. Ing. Pavel Hor€icka
feditel Slechténi, Selgen a.s.

RNDr. PhDr. Zdenék Hostomsky, CSc.
Ustav organické chemie a biochemie AV CR, v.v.i.

RNDr. Jan Nedélnik, Ph.D.
feditel, Vyzkumny ustav picninarsky, s.r.o.

doc. RNDr. Jaroslava Ovesna, CSc.: ]
vedouci Odboru genetiky a Slechténi rostlin, VURV v.v.i
Ing. Jan Prasil
feditel, SEMO a.s.
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1) Pracovni skupina Iékarské genetiky a genomiky:

Zapojeni do Evropskych iniciativ v oblasti Iékaiské genetiky a genomiky
(Genome of Europe, Genomic Data Infrastructure, 1+ Million European Genomes)

Ceska republika se v roce 2018 stala, jako jedna ze zakladajicich zemi, signatafem Evropské
iniciativy 1+ Milionu Genomu (1+ Million Genomes, ve zkratce 1+MG). Cilem 1+MG
je zlepSeni diagnostiky geneticky podminénych onemocnéni pomoci vytvofeni pravidel
a infrastruktury, kterda umozni pfistup ke genomickym datim minimalné jednoho milionu
jedinct napfi¢ Evropou. Dulezitou soucasti konsorcia 1+MG je také nové financovany
mezinarodni projekt Genome of Europe, ktery sestavuje velkou referenéni databazi genetické
informace zdravé populace evropskych zemi s fadou planovanych vyuziti véetné lékarské
diagnostiky a personalizované mediciny.

Pfinos Evropskych genomickych iniciativ pro CR

Evropské genomické iniciativy, v€éetné nové vznikajici oficialni struktury Genome EDIC
(European Data Infrastructure Consorcium), a na né navazujici projekty, zejména 1+ Million
Genomes (1+MG), Genome of Europe a Genomic Data Infrastructure (GDI) usiluji
o ziskani a bezpecné sdileni genomickych a s nimi souvisejicich klinickych dat
mezi jednotlivymi zemémi v Evropé. Pristup k témto datim je kli€ovy pro vyzkum, spravnou
diagnostiku a prevenci celé fady genetickych onemocnéni, jako jsou napfiklad dédicné
syndromy, metabolické poruchy a nékteré typy nadorl, a umozni personalizovanou lé¢bu
téchto onemocnéni, véetné genové terapie.

DalSim pfinosem téchto iniciativ je zohlednéni nové evropskeé legislativy a etickych aspekt
pfi nastaveni pravniho ramce pro model fizeni, ktery prispéje k efektivhimu rozvoji moderni
zdravotni péée pro obyvatele Ceské republiky a vyuZivani genomickych dat pro védecky
vyzkum. Tyto snahy koresponduji s evropskou strategii pro data, jejiZz soucasti je vytvoreni
Evropského prostoru pro zdravotni data (angl. European Health Data Space, EHDS),
ktery ma v budoucnu zajistit sdileni k elektronickych zdravotnich dat ve v8ech oblastech
mediciny pro ucely poskytovani zdravotni péce fyzickym osobam (primarni vyuZzivani)
a zpfistupfiovani zdravotnich dat pro definované ucely véetné védeckého vyzkumu
zahrnujiciho rozvoj novych diagnostickych a terapeutickych metod a technologii (sekundarni
vyuzivani). Tyto aktivity také pfispivaji k pfimému vyuziti humannich zdravotnich dat
pro vyzkumné ucely na celoevropské urovni a slouzi zaroven jako proof of concept pro mozné
sekundarni vyuZiti humannich genomickych dat.

Nedilnou sou&asti evropskych genomickych iniciativ jsou velké vyzkumné infrastruktury,
které hraji kli€ovou roli pfi formovani interoperability lidskych genomickych dat v evropském
prostoru. Z relevantnich velkych infrastruktur v Ceské republice je tfeba zminit Cesky uzel
Evropské infrastruktury pro translaéni medicinu (EATRIS-CZ), Cesky narodni uzel Evropské
sité infrastruktur klinického vyzkumu (CZECRIN), sit ¢eskych biobank klinickych vzorku
(Biobanking and Biomolecular resources Research Infrastructure, BBMRI) a pfedevsim
ELIXIR CZ, ktera je ¢lenem evropského konsorcia ELIXIR — infrastruktury pro biologicka data
(z angl. European Life-Science Infrastructure for Biological Information). ELIXIR hraje klicovou
a koordinacni roli ve vSech evropskych genomickych projektech v€etné GDI a iniciativy 1+MG
a disponuje zasadnim know-how v oblasti spravy dat, pfistupu k datim a zabezpeceni vyuziti
dat. Implementace feSeni vyvinutych v ramci evropského Nafizeni o EHDS, projektu GDI



a iniciativy European Open Science Cloud (EOSC) jsou zaroven chapany jako dulezity prvek
standardizace zohledriujici specifické aspekty zemi EU. Napojeni genomickych projektl
cilenych na humanni zdravotni data jsou infrastrukturou ELIXIR vyvijena v ramci existujicich
specifickych komunit — Federated Human Data, Human Copy Number Variation a Rare
Diseases. To umoziiuje eskym uzivatelim pfistup ke state-of-art feSenim, ktera jsou v ramci
komunit dostupna a predstavuji spojeni realnych cild s metodickou nadstavbou umoznujici
jejich dosazeni.

S cilem vyuzit genomické technologie v lékafské diagnostice byla uz pfed nékolika lety
odborniky na genomiku z Univerzity Karlovy a Masarykovy univerzity zalozena vyzkumna
infrastruktura Narodni centrum Iékarské genomiky, jejiZ souc€asti jsou nejvyznamnéjsi
genomicka pracovi$té v CR. V oblasti analyzy a uchovavani genomickych dat je realizovana
uzka spoluprace s narodni i evropskou datovou vyzkumnou infrastrukturou ELIXIR.

ELIXIR CZ je zaroven koordinujici infrastrukturou pro ustaveni Federated European Genome-
Phenome Archive (EGA) uzlu/uzlG v ramci Ceské republiky. Tato aktivita znamena pfimé
zapojeni pro vyuziti humannich zdravotnich dat pro vyzkumné ucéely na celoevropské urovni
a slouzi zarovern jako proof of concept pro mozné sekundarni vyuZiti humannich genomickych
dat. V soucasné dobé se na vstup do konsorcia Federated EGA uzll koordinované pfipravuiji
pracovisté Univerzity Karlovy, Masarykovy univerzity a Univerzity Palackého, cozZ predstavuje
dalezity integraéni prvek v ramci Ceské republiky.

Poznatky z uvedenych projektl a dalSi vstupy také pfispé€ji k upfesnénim pfi navrhu
legislativniho ramce pro geneticka a genomicka zdravotni data v CR, zejména v kontextu
implementace Nafizeni o EHDS a téZ pfi realizaci timto nafizenim definovaného modelu
zpfistupfiovani zdravotnich dat pro sekundarni ucely. Tento model zpfistupfiovani zdravotnich
dat je v EU povazovan za perspektivni i pro vyzkumné infrastruktury, coz také zdurazriuje
potfebu vzajemné spoluprace statni spravy ve zdravotnictvi a vyzkumnych infrastruktur,
ktera se vyznacuje mnoha synergickymi efekty.

Ceské genomické iniciativy a zapojeni do projektu Genome of Europe

V Ceské republice byl nejvétsi aktivitou v této oblasti zdarné ukondeny OP VVV projekt
snazvem A-C-G-T neboli Analyza Ceskych Genomu pro Teranostiku (koordinator
prof. PospiSilovd, Masarykova univerzita), zaméfeny na sestaveni kontrolni databaze
genetické informace typické pro Ceskou populaci. V ramci projektu A-C-G-T se dosud
zanalyzoval vyskyt genetickych variant (mutaci) v DNA u vice nez 1000 jedinct ze vSech
kraji CR. Zarover ijako prvni v CR nastavil etické zasady pro pouzivani a sdileni
genomickych dat z vyzkumu podle mezinarodné uznavanych doporuceni.

Evropsky projekt Genome of Europe (GOE) reprezentuje tzv. ,Multi-Country projects®,
ktery by mél prispét k efektivnéjsi digitalizaci genomickych dat zemi EU. Cilem GoE
je sestaveni kontrolni databaze genetické informace zdravé populace, ktera je charakteristicka
pro jednotlivé evropské zemé, za pouziti finanéné nakladné celogenomové sekvenace.
Celkova referencni kohorta o minimalni velikosti 500.000 jedinci tvofi celou polovinu
z celkového cile iniciativy 1+MG (kvéta pro Ceskou republiku &ini 14.731 jedincu, prvni
faze GoE cca 3 tis. jedinct). Pro tyto Ucely je vhodné napf. vyuzit prostfedky typu COFUND
v gesci MSMT.

Tento dosud nejvétSi evropsky genomicky projekt Genome of Europe bude mit zasadni
vyznam pro rozvoj fady Iékarskych obora a piné vyuziti téchto dat bude znamenat zacatek



nové éry mediciny. Diky ziskanym datim dojde k signifikantnimu zpfesnéni diagnostiky
geneticky podminénych onemocnéni, onkologické diagnostiky a predikce efektivity
lé€by, genomicka data budou vyuzitelna také pro prevenci zavaznych onemocnéni.
Tento projekt rovnéz pfispéje k rozvoji personalizované/precizni mediciny. Z pfikladu
evropskych zemi (napf. UK, Dansko, Finsko, Svédsko), kde je genomika jiz integrovana
do systému moderni zdravotni péce, jsou znamy mnohé vyhody vyuzivani genomickych dat:
zpiresnéni aurychleni diagnézy (pfedevSim u pacientd se vzacnymi onemocnénimi);
kvalitnéjSi prevence onemocnéni; volba Iééby na zakladé farmakogenomického profilu
pacienta, identifikace vhodnych pacientd pro genovou terapii a zohlednéni etickych,
pravnich a socialnich aspektt (ELSI), spole¢né sfadou dalSich vyuziti v oblasti
biomediciny. Zohlednéni ELSI aspektl je kliCové zejména v oblasti ochrany soukromi
jednotlivedl a zachovani duvéry vefejnosti kinstitucim nakladajicim s genomickymi
a zdravotnimi daty.

Do aktivit Rady je jiz nyni tfeba zapojit také odborniky na genetiku mikroorganismu.
Celosvétova pandemie onemocnéni covid-19 ukazala naléhavost pro zavedeni genomické
surveillance infekénich onemocnéni, ktera dava moznost rychlého a u&inného feseni
pfeshrani¢nich hrozeb infek&nich onemocnéni. Podobné, celosvétové vzristajici rezistence
mikroorganismG na ATB zdudrazrnuje nezbytnost rychlého zavedeni mezinarodni genomické
surveillance rezistentnich mikroorganism(. Mezinarodni organizace podporuiji tyto iniciativy
svymi strategiemi: strategie WHO ,Global genomic surveillance strategy for pathogens
with pandemic and epidemic potential, 2022-2032“ a strategie ECDC ,ECDC strategic
framework for the integration of molecular and genomic typing into European surveillance
and multi-country outbreak investigations. Ceské tymy jsou zapojeny do mezinarodnich
projektll podporovanych WHO a ECDC. Genomicka analyza mikroorganismd a lidskych
hostiteld maze vést k identifikaci novych terapeutickych cilt a léCiv, stejné jako k vyvoji léka
a vakcin s lepsi ucinnosti a bezpecnosti. Zapojeni mikrobiologt do platformy proto poskytne
komplexnéjsi pfistup k porozuméni, prevenci a |éCbé chorob jako klicovému kroku ke zlepSeni
vefejného zdravi a globalniho boje proti nemocem. K implementaci genomické surveillance
infekénich onemocnéni bude nezbytné prosazovat legislativni a finanéni zajisténi.

2) Pracovni skupina genetiky a genomiky rostlin:

Ceska republika, respektive jednotliva pracovisté vyzkumu, vyvoje a inovaci (Vaval), vyvijeji
a vyuzivaji biotechnologické postupy a postupy genomiky u jednotlivych plodin. Aktivity
jsou financovany z narodnich (NAZV a TA CR) a mezinarodnich zdroji (H2020, HEU). V ramci
téchto aktivit byly NGS metodami charakterizovany genetické zdroje a Slechtitelské materialy
pSenice, jeCmene, ovsa, brukvovitych zelenin a dalSich plodin. Prvnim poc¢inem ke koordinaci
aktivit v ramci CR byl projekt Narodni centrum kompetence TACR Biotechnologické centrum
pro genotypovani rostlin TNO1000062. Pro pIné vyuziti potencialu uvedenych metod, je nyni
tfeba vytvorit v CR koordinované zazemi.

Narodni strategicky plan Slechténi zemédélskych plodin a trvalych kultur

Zajisténi produkce zemédélskych plodin v pozadovaném mnozstvi a kvalité v podminkach
zmeény klimatu a pfi snaze o naplnéni cili Zelené dohody pro Evropu, tj. snizeni spotfeby
pesticidi o 50 % a mineralnich hnojiv o 20 % nebude mozné bez nové generace plodin.
Jejich ziskani je obtiznym ukolem, na ktery tradicni metody Slechténi nestaci, zejména pokud
je nutné téchto naroénych cilt dosahnout v co nejkratsi dobé.



Zasadnim nastrojem pro ziskani plodin nové generace budou nové genomické techniky,
které vedle klasickych postupl zaloZzenych na kfizeni a vybéru potomstev vyuzivaji nejnove;si
metody molekularni biologie, genomiky a biotechnologie. V pfipadé vyuziti metody
CRISPR/Cas a dalSich pro editaci genomu je pak mozné ziskat rostliny se zcela novymi
vlastnostmi, které vedle odolnosti vi¢&i abiotickym a biotickym stresiim, lepSiho vyuziti Zivin
v pudé a odolnosti vuc¢i chorobam a Skddcim, maiji vys$Si obsah zdravi prospésnych latek,
shizenou alergenicitu apod.

V sou€asné dobé jsou produkty editace genomu upraveny legislativou vztahujici
se ke geneticky modifikovanym organismim (GMO).* Velmi pfisny pravni ramec pro GMO
vyZzaduje pro povoleni téchto rostlin pro péstovani a uvedeni na trh pfedlozeni robustniho
mnozstvi dat tykajici se hodnoceni rizik, toxikologické analyzy, posouzeni negativnich dopadu
na zivotni prostfedi, hodnoceni alergenicity, polni pokusy v riznych klimatickych pasmech
a dalsi. Tyto pozadavky dokaZzi naplnit jen nékteré nadnarodni spole¢nosti. V kompetentnich
organech EU je od roku 2023 vyjednavan novy pravni ramec pro rostliny vypéstované
za pomoci novych genomickych technik, ktery by mél Iépe odpovidat charakteru téchto
produktd a adekvatné reflektovat védecky vyvoj v této oblasti. KliCovym faktorem ve vyuziti
potencialu inovativnich technik Slechténi bude nejen pfijeti nové legislativy, ale také
pfipravenost jednotlivych €lenskych statl EU poskytnout Slechtitelim védecka pracovisté,
laboratore, data, poradenstvi a vzdélavani a dali zazemi pro aplikaci téchto rostlin do praxe.

Metody molekularni biologie a biotechnologie jizZ dnes umoznuji Slechténi podstatné urychlit
a zefektivnit. Jedna se zejména o vyuziti molekularnich markerd pro charakterizaci
genovych zdrojl, genotypovani a vybér potomstev a biotechnologickych postupti in vitro
pro genetickou stabilizaci Slechtitelskych materiald. Kroky sméfujici k plnému vyuziti
potencialu novych metod Slechténi tedy budou nejdfive zahrnovat rutinni vyuZiti metod vybéru
pomoci molekularnich markerl a genomickych metod a po schvalni metod editovani genomu
v EU pak jejich plné vyuZiti.

Situace v zavadéni novych metod ve $lechténi zemé&délskych plodin je v Ceské republice
bohuzel velmi neuspokojiva. Je to dusledek nekoordinovanosti aktivit, tfisténi sil
a izolovanych a ¢asové omezenych projektli moznych partnera.

Soucasna situace je alarmuijici i proto, ze potencialni partnefi (Slechtitelé, ustavy aplikovaného
vyzkumu, univerzity a ustavy Akademie véd CR) jednotlivé komponenty novych metod
Slechténi umi do urcité miry pouzivat. Z mnoha pfi€in je ale za sou¢asnych podminek nemozné
tyto aktivity propojit a existujici znalosti u€elné vyuzivat. Mimofadné pozitivni zkusenost
ziskana v ramci feSeni ¢asové omezeného projektu TA CR vSak jednoznadné potvrzuje
prospéSnost a potfebnost takové spoluprace (viz Pfiloha €.1). Efektivnim feSenim je tedy
Narodni strategicky plan, ktery vyuzije synergie partnert a bude koordinovat a podporovat
jejich spolupraci.

Navrh opatreni

Pro zajisténi konkurenceschopnosti Ceského zemédélstvi a potravinové bezpecnosti, a dale
s ohledem na rozvoj venkova a udrzitelnost kulturni krajiny se jevi jako nezbytné urychlené
zavedeni novych molekularnich metod do Slechtitelskych programa. Efektivni vyuziti novych

4 Naftizeni Evropského parlamentu a Rady (ES) €. 1829/2003 ze dne 22. zafi 2003 o geneticky modifikovanych potravinach a
krmivech, Smérnice Evropského parlamentu a Rady 2001/18/ES ze dne 12. bfezna 2001 o zamérném uvolfiovani geneticky
modifikovanych organism0 do Zivotniho prostfedi a o zruseni smérnice Rady 90/220/EHS



metod Slechténi bude vyZadovat komplex opatfeni realizovanych v ramci navrhovaného
Narodniho strategického planu, ktery zajisti koordinaci a ucelné vyuziti vynalozenych
prostfedk. Navrhovana opatfeni se u rostlin zaméruji na zvyS$eni odolnosti vuéi suchu,
rezistenci vici chorobam a Skidcim a také na lepsi vyuzivani dusiku a dalSich zivin v pudé,
at jiz ve formé organickych nebo anorganickych hnojiv.

Hlavni opatfeni k zavedeni novych metod Slechténi v 1. etapé (2025-2027) budou zahrnovat:

Zfizeni servisniho pracovisté pro genotypovani

Zfizeni servisniho pracovisté pro editovani genomu

Zfizeni servisniho pracovisté pro pre-breeding

Charakterizaci genetické diverzity (v€. polozek v genovych bankach) pomoci DNA
a metabolickych fingerprintingl i polnich rozbort

Vyvoj molekularnich marker( pro agronomicky vyznamné znaky
Genotypovani Slechtitelskych materiald (MAS a genomicka selekce)
Fenotypovani genetickych zdroju a Slechtitelskych materialt plodin
Izolaci agronomicky dulezitych gent

Editovani genl podmiriujicich dulezité vlastnosti plodin

Implementaci biotechnologickych postupu do procesu Slechténi plodin

Pracovni skupina pro genetiku rostlin

Narodni strategicky plan bude odborné garantovat a fidit Koordinacni skupina sloZzena
z odbornikd zastupujicich jednotlivé vyzkumné instituce, profesni organizace, fFidici
a spravni organy.

Ve spolupraci se zastupci zajmovych organizaci v zemédélstvi, Ceskomoravskou
$lechtitelskou a semenaiskou asociaci a Ceskou akademii zemédélskych véd budou
ustanoveny pracovni skupiny pro jednotlivé plodiny/skupiny plodin.

Budou zfizena tfi servisni pracovisté, ktera budou adekvatné technicky personalné
vybavena a ktera budou poskytovat servis a konzultace vSem Slechtitelskym programim
v CR.

Zkizeni servisnich pracovist’

V ramci programu Strategie AV21 Akademie véd ceské republiky ,Potraviny
pro budoucnost® https://www.potravinyav21.cz/ byly zfizeny dvé Aplika¢ni laboratofe,
které vykazuji dlouholetou a uspéSnou spolupraci se Slechtitelskymi programy
a zemédélskymi podniky v CR (P¥iloha &. 1).

Na Ustavu experimentalni botaniky AV CR v Olomouci je provozovana Aplikaéni laboratof
pro zemédélsky vyzkum hitps://aplab.ueb.cas.cz/ ktera provadi genotypovani, vyvoj
molekularnich markeru a izolaci genu. Tato laboratof se mj. i€astnila UspéSného projektu
TACR Narodni centrum kompetence ,Biotechnologické centrum pro genotypovani rostlin®.
Na Biofyzikalnim ustavu AV CR v Brné je provozovana Aplikaéni laboratof pro zemédélské
biotechnologie https://laba.ibp.cz/, ktera se zaméfuje na metody editace genomu. Vénuje
se také analyzam pudniho mikrobiomu.

Ve VURV, v.v.i., jako pracovisti aplikovaného vyzkumu, je zfizena laboratof pro pre-
breeding Slechtitelskych materiald https://vurv.cz/ogsr/ V hodnoceni a vybéru cennych
genetickych zdroju pro Slechténi a Slechtitelskych linii se uplatfiuji pokrocilé
biotechnologické a molekularni postupy. Aktualné pracovisté rozviji dalSi techniky
testované v projektech NCK, NAZV a mezinarodnich projektech evropského vyzkumu
(napf. AGENT, BRESOV, EcoBREED, PRO-GRACE). Dlouhodobou spolupraci
se Slechtitelskou sférou dokumentuje PFiloha €. 2.
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VySe uvedena pracovisté disponuji zakladnim vybavenim a menSimi tymy kvalifikovaného
personalu a maiji zkuSenost se spolupraci se Slechtiteli. S odpovidajici podporou je mozné
jejich kapacitu rozSifit na pozadovanou uroven tak, aby byly uspokojeny potfeby vSech
$lechtitelskych program(i v CR.

Financni zajisténi®

e Servisni pracovisté pro genotypovani a editaci genomu bude nezbytné doplnit pfistroji
a vypocetni technikou pro genomiku, molekularni biologii a bioinformatiku.

e Servisni pracovisté pro pre-breeding bude tfeba vybavit velkokapacitnim zafizenim
pro péstovani a hodnoceni materiald véetné fenotypovani v polnich
i uzavienych podminkach s vyuzitim metabolomiky, proteomiky a in vitro biotechnologie.

e Pro ustanoveni platformy pro editaci genomu bude nezbytné vybudovat zazemi
pro vysokokapacitni péstovani plodin v kontrolovanych podminkach.

e Pro praciv nové zfizenych pracovistich bude nezbytné zajistit dalsi kvalifikovany personal.

e Dale je tfeba zajistit financovani provoznich nakladu servisnich pracovist v pribéhu
realizace narodniho strategického planu.

Legislativa

e V navaznosti na schvaleni pravniho ramce pro NGT na urovni EU bude tfeba novelizovat
zakon €. 78/2004 Sb., o nakladani s geneticky modifikovanymi organismy a genetickymi
produkty, souvisejici s vyuzitim technik editace genomu ve Slechténi pomoci novych
technik Slechténi®.

Ocekavané vystupy

o TfipIné funké&ni servisni pracovisté s pracovni kapacitou schopnou pokryt veSkere potreby
$lechtitelskych programii CR v oblasti novych technik $lechténi a pre-breedingu.

¢ Nové odridy plodin s vylepSenymi nebo zcela novymi vlastnostmi ziskané pomoci novych
technik Slechténi, které prispéji k udrzitelnosti Ceského zemeédelstvi
a potravinové sobéstaCnosti. Pfedpoklada se, ze prvni odriddy budou pfihlaSeny
k registraci do konce roku 2028, tj. kratce po ukonc&eni realizace prvni etapy.

5 Veskeré naklady, které vyplynou z NSGG, budou pokryty v rdmci limitu vydajd kapitol 335 — MZ a 329 — MZe,
ptipadné spolufinancovanim projektC EU, napf. COFUND.

5 Evropskd komise pFedloZila 5. ervence 2023 navrh pravidel pro nové genomické techniky (NGT). Tento navrh
rozliSuje dvé kategorie novych genomickych technik. Kategorie NGT1 by se vztahovala na rostliny ziskané cilenou
mutagenezi nebo cisgenezi, které se mohou vyskytovat i pfirozené nebo mohou byt ziskdny konvencnim
Slechténim. S touto kategorii rostlin se bude zachazet jako s konvenénimi rostlinami a nevyzadovaly by 7adna
dalsi povoleni, vyZzadovano bude pouze oznameni. Povinné by nemélo byt ani zvlastni oznaCovani. Kategorie
rostlin NGT2 by spadala pod pravni predpisy vztahujici se na GMO, tyto rostliny budou in nadéle prochazet
schvalovacim procesem EU. Navrh pravidel pro NGT schvalil Evropsky parlament na Plenarnim zasedani 7.2.2024.
Navrh Komise: https://food.ec.europa.eu/document/download/c03805a6-4dcc-42ce-959c-
e4d609010fa3_en?filename=gmo_biotech ngt proposal 2023-411 en.pdf&prefLang=cs,

Usnheseni EP: https://www.europarl.europa.eu/doceo/document/TA-9-2024-0067_CS.pdf
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Priloha ¢. 1
Ovérena spoluprace mezi pracovisti zakladniho vyzkumu a slechtiteli

Na Ustavu experimentalni botaniky AVCR a Biofyzikalnim ustavu AV CR byly v ramci
programu Strategie AV21 ,Potraviny pro budoucnost® https://www.potravinyav21.cz/ zfizeny
dvé AplikaCni laboratofe. Tyto laboratofe vykazuji dlouholetou a uspé3nou spolupraci
s resortnimi vyzkumnymi Ustavy, $lechtiteli a zemé&délskymi podniky v CR. | kdyZ je tato
spoluprace z finanénich i kapacitnich diivodd omezena na dvoustranné a ¢asové omezené
projekty, ziskané vysledky potvrzuji realnost a prospésnost spoluprace mezi akademickymi
pracovisti, resortnimi vyzkumnymi Ustavy a Slechtiteli a vytvareji pfedpoklad pro rozsahly
a dlouhodoby projekt na celostatni urovni.

Narodni centrum kompetence (TN01000062)

Tuto unikatni, byt ¢asové omezenou, moznost nabidl projekt Narodniho centra kompetence
,Biotechnologické centrum pro genotypovani rostlin“ podporovany Technologickou agenturou
CR v obdobi 2019-2022. Projektu se uéastnilo 13 organizaci: vedle piijemce, kterym byl
Zemé&délsky vyzkum, spol. s r.o. (Troubsko), to byly Agritec Plant Research s.r.o. (Sumperk),
Agrotest fyto, s.r.o. (Kroméfiz), Ing. Hana Jake$ova, CSc. (Hladké Zivotice), OSEVA vyvoj
a vyzkum s.r.o. (Zubfi), SAATEN - UNION CZ s.r.o. (Saratice), SEMO a.s. (Smrzice), Ustav
experimentalni botaniky AVCR, Vesa Velhartice, a. s. (Velhartice), Vyzkumny a $lechtitelsky
ustav ovocnarsky Holovousy s.r.o. (Holovousy), Vyzkumny Ustav bramborarsky Havli¢kiv
Brod, s.r.o. (Havli¢kav Brod), Vyzkumny ustav pivovarsky a sladarsky, a.s. (Brno) a Vyzkumny
ustav rostlinné vyroby, v.v.i. (Praha-Ruzyné).

Spoluprace byla zaméfena na Sest plodin, které zahrnovaly jeCmen, brambor, hrach, jetel,
festulolium a tfesné a soustfedila se na vypracovani molekularnich a genomickych postupt
pro zefektivnéni a inovaci Slechtitelskych postupl pomoci cileného vybéru vhodnych
genotypu. Mimo jiné byly ziskany nové molekularni markery pro vynos a pfitomnost
fytoestrogennich latek v jeteli, rakovinu bramboru a barvu hliz bramboru, markery
pro sladovnickou kvalitu je€mene, a u tfeSni barvu, tvar a velikost plodu. Celkem bylo
vytvofeno 20 uzitnych vzorl popisujicich nové navrzené sady molekularnich markert
asociovanych s agronomickymi znaky. Ovéfené sady primerl pro DNA markery vhodné
pro detekci alel ve Slechténi a soubory linii Slechtitelskych materiald poslouzily k vytvoreni 28
funkénich vzorku a jedné certifikované metodiky.

Seznam pramyslovych uzitnych vzorG ziskanych ve spolupraci mezi UEB AV CR,
resortnimi vyzkumnymi Ustavy a Slechtiteli
e PUV, 35626, Reakéni smés pro alelové specifickou molekularni detekci genu
rezistence vuci cystotvornym hadatkiim rodu Globodera sp. pomoci PCR (2021).
e PUV, 34548, Sada markerl jednonukleotidovych polymorfismi pro predikci
Slechtitelské hodnoty hrachu setého (Pisum sativum L.) pro hmotnost tisice semen,
pocet semen a hmotnost semen (2020).
e PUV, 34578, Sada asociovanych markerl jednonukleotidovych polymorfism(
v souboru znaku genotypu rodu Pisum L. (2020).
e PUV, 34547, Sada markerl jednonukleotidovych polymorfismi asociovanych
s vybranymi agronomickymi znaky je€mene jarniho (2020).
o PUV, 34358, Reakéni smés pro alelové specifickou molekularni detekci genu
rezistence rakoviny bramboru (Synchytrium endobioticum) pomoci PCR (2020).
e PUV, 34501, Sada asociovanych SNP markeru jetele lu€niho pro obsah fytoestrogenu,
aktivitu polyfenoloxidazy a odolnost k virovym chorobam WCIMV a RCMV (2020).
e PUV, 34685, Sada asociovanych markerd jednonukleotidovych polymorfismu
v souboru znaku odriid xFestulolium (2021).
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PUV, 34547, Sada markerl jednonukleotidovych polymorfismi pro predikci
Slechtitelské hodnoty jetele luéniho pro vynos (2020).

PUV, 34569, Sada asociovanych SNP marker( pro predikci vynosu suché hmoty
xFestulolium

PUV, 35831, Sada asociovanych markerll jednonukleotidovych polymorfism(
v souboru znaku odrud xFestulolium (2021).

PUV, 35636, Sada primeru k aplikaci CAPS markert pro markery asistovanou selekci
zaméfenou na obsah fytoestrogenu v jeteli lu¢nim (2021).

PUV, 36681, Sada primeru k aplikaci CAPS a SBE marker( pro vybrané znaky kvality
a odolnosti vyuzitelné pfi Slechténi jarniho jeCmene (2022).

PUV, 36683, Sada primeru k aplikaci CAPS markert pro markery asistovanou selekci
zamérenou pro detekci vybranych znakd u odriid a klont xFestulolium (2022).

PUV, 36729, Sada asociovanych markeru u jetele lu¢niho ve znacich tolerance k suchu
a krmivarské kvality (2022).

PUV, 36688, Sada molekularnich SNP marker( asociovanych s agronomickymi znaky
a kvalitativnimi znaky semen u polniho a dfefiového hrachu (2022).
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Priloha €. 2

Ovérena spoluprace mezi pracovistém aplikovaného vyzkumu a Slechtiteli

Seznam odrud a linii ziskanych ve VURV a ve spolupraci mezi VURV a $lechtiteli

Od zacatku tisicileti vzniklo ve spolupraci se Slechtiteli konvenénimi postupy vice nez 40 odrud
maijoritnich plodin (pSenice, fepka, jeEmen) a vice nez 10 odrid minoritnich plodin vyuzivanych
i v ekologickém sektoru a jako soucast tzv. superpotravin. Jedna se zejména o odrudy pSenice
dvouzrnky a jednozrnky, pSenice Spaldy, &iroku, béru, zimolezu kamcatského, laskavce
krvavého apod. Cirok a bér jsou vhodné i do suchych oblasti a maji multifunkéni vyuziti.
Tyto odridy selektované z genetickych zdroji uchovavanych a hodnocenych ve VURV byly
nasobné& ocenény Ministrem zemédélstvi Zlatym klasem s kytiCkou a produkty jsou vyuzivany
také v potravinarském a krmivarském sektoru.

Seznam odrud ziskanych biotechnologickymi postupy a selekci pomoci DNA markeru:

Je€men Doria (registrace/pravni ochrana - 2002) - Kombinovana rezistence k virovym
chorobam, Odrlda byla odvozena ze série kfizeni linii nesoucich Ryd2, testovanych
na odolnost vu¢i BYDV v CRI v Praze-Ruzyni i pomoci DNA markéru validovaného
ve VURV.

Je€men Lancelot (2014) — CasteCna rezistence k mozaikovému komplexu podminénou
genem rym4; selekce pomoci marker, spoluprace Selgen a.s., linie testovany pomoci
DNA markéru

TuFin Ruzzini (2020) — prvni, v CR vytvofena 100% homozygotni a geneticky uniformni
odriida tufinu, vyslechténa ve VURV za pomoci tzv. metody dihaploidil, ktera zkracuje
proces tvorby novych odrid o cca 5 let.

Tufin Ruzol (2023) — atraktivni odrlida uréena pro pfimy konzum i ke skladovani
s intenzivné nacervenale purpurovou barvou pokozky a Zlutou barvou duzniny lahodné
chuti. Vykazuje vysokou odolnost vuc€i nadorovce kapustové (Plasmodiophora
brassicae) jak v polnich, tak i kontrolovanych podminkach.

Repka ozima Orex (2015) — prvni odrida fepky v CR, vy$lechténa pomoci in vitro
biotechnologii (tzv. systému dihaploidl), takze je 100% homozygdtni a geneticky
uniformni.

Repka ozima Orava (2016) — druha odr(ida fepky v CR, vy$lecht&na pomoci in vitro
biotechnologii (tzv. systému dihaploidu), takze je 100% homozygétni.

Repka ozima Ornament (2017) — tfeti odrida fepky v CR, vy$lecht&na pomoci in vitro
biotechnologii (tzv. systému dihaploidu), takze je 100% homozygétni.

Portfolio genotypovanych materiald v Genové bance a Narodnim programu konzervace
a vyuziti genetickych zdroju rostlin a agrobiodiverzity (NPGZR)

Precizni kolekce pSenice (SSD potomstva) — fenotypovani a genotypovani SNP 500
polozek krajovych az souasnych ¢eskych a ¢eskoslovenskych odrud (vystup projektu
AGENT)

Precizni kolekce je€mene (SSD potomstva) — fenotypovani a genotypovani SNP 500
polozek krajovych az soucasnych ¢eskych a ¢eskoslovenskych odrud (vystup projektu
AGENT)

Zaznamy 2000 genotypovanych polozek pSenice, je€mene a ovsa v informaénim
systému GRIN Czech
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Genotypovani planych pfibuznych druht kolekce Triticeae — Aegilops, Dasypyrum
Triticum, Hordeum spontaneum, Hordeum marinum

Kolekce 800 GZ a linii brukvovitych zelenin SNP 800 polozek, 150 z GB VURYV)
v mezinarodni databazi sekvenci — projekt H2020 BRESOV

Dalsi vysledky jako funkéni vzorky novych markery charakterizovanych linii plodin s novymi
vlastnostmi nebo uzitné vzory DNA marker( pro asistovanou selekci jsou k dispozici ve VURV,

V.V.I.

PSenice ozima Sultan (2008) — stfedné rana odrlida kvalitni (A) jakosti, pfednosti
je vysoky obsah dusikatych latek, odr(ida je nositelem genu odolnosti ke rzi pSeni¢né
Lr37 (Hanzalova et al. Czech J. Genet. Plant Breed., 45, 2009 (2): 79-84)

PSenice ozima Sakura (2007) — polopozdni odriida (C), vykazuje mirnou odolnost
k fuzarioze klasu

PSenice ozima Raduza (2006) — polopozdni odrida kvalitni (A) jakosti, vykazuje
kombinovanou rezistenci k zavaznym chorobam psenice

PSenice ozima Rheia (2002) - polorana az polopozdni odriida chlebové (B) jakosti.
Odruda je nositelem genu zakrslosti Rht-B1b (Rht1)

PSenice ozima Vlasta (1999) — polopozdni odrida chlebové (B) jakosti, vykazuje
dlouhodobé vysokou odolnost proti napadeni padlim travnim na listu (pfenesena
Z Triticum monococcum). Odruda je nositelem genu zakrslosti Rht-D1b (Rht2)
PSenice ozima Sarka (1997) — polorana odrida chlebové (B) jakosti. Odrada
je nositelem genu zakrslosti Rht-D1b (Rht2)

PSenice ozima Skorpion (2012) — Odrida se vyznaCuje modrym zabarvenim zrna
a je urCena ke specialnimu vyuziti v potravinarstvi vzhledem k vyskytu antokyanu
v zrnu, které jsou povazovany za zdravi prospésné latky

Repka ozima Oksana (2007) — stfedné rana az polopozdni odrida, dobra odolnost
proti houbovym chorobam, méa velmi silnou vétvici schopnost, takZe zapoji i mezerovité
porosty

Repka oziméa Oponent (2006) — dobra odolnost proti houbovym chorobam a poléhani,
stabilni vysoky vynos ve vSech péstitelskych oblastech, nizky obsah glukosinolatu
v semeni

Repka ozima Opus (2007) — vysok& HTS, je charakteristicka fasciacemi a bohatym
vétvenim. Diky rychlému podzimnimu startu je vhodna i pro pozdé;jsi seti

Repka ozima Aplaus (2007) — polopozdni aZ pozdni odriida, vyraznéj$i odolnost viidi
Cerni fepkové. Nema v podzimnim obdobi sklon k pFerustani, a proto je vhodna
i pro Casnéjsi seti

Repka ozima Benefit (2009) - pozdni odrida odolna proti napadeni plisni $edou
a poléhani pfed sklizni, s minimalnim obsahem kyseliny erukové a nizkym obsahem
glukosinolatd

Repka ozima Cortes (2012) — rana az polorana, nizka odrdda s vysokym stupném
odolnosti vac&i poléhani, fomové hnilobé&, ¢ernim a plisni Sedé

Repka ozima Oceania (2012) — stfedné rana odr(ida, s dobrou odolnosti viigi poléhani
a vysokou odolnosti k vyzimovani

Repka ozima Orion (2012) — stfedn& rana odrGda s velmi dobrou odolnosti vigi
poléhani, s vy§8im zastoupenim kyseliny olejové

Repka ozima Rescator (2013) — rana az stfedné rana odrida s vysokou olejnatosti,
s nizkym obsahem kyseliny erukové a nizkym obsahem glukosinolatd, odolna
k poléhani

Repka ozima Obelix (2017) - polopozdni odrdda s minimalnim obsahem kyseliny
erukové a nizkym obsahem glukosinolatt, odolna k poléhani, s vysokym obsahem
N latek
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Repka o0zima Sonyx (2017) - stfedné rana odriida s minimalnim obsahem kyseliny
erukové a nizkym obsahem glukosinolatll. Rostliny nizké, odolné proti poléhani
pred sklizni

Repka 0zima Snézka (2018) - polopozdni, stfedné vysoka odrida s vybornou odolnosti
poléhani a velmi vysokou mrazuvzdornosti

Repka oziméa Corzar (2019) — stfedné rana odrida s vysokym obsahem oleje, niz§im
vzrustem a odolnosti vuci poléhani, rané a dlouhé kveteni umozriuje dobré opyleni
i v dedtivém kvétnu

Repka oziméa Ocelot (2019) — rana odrGda, rostliny jsou nizké a odolné k poléhani
Repka ozima Sparker (2019) — stfedné rana odrada, s vysokou mrazuvzdornosti,
odruda vhodna do chladnégjSich oblasti, vysoka odolnost k alternariové skvrnitosti
Repka ozima Onca (2021) - stfedné rana az polopozdni odriida s dobrou odolnosti
poléhani pfed sklizni, odoIng&jsi k fomovému Cernani stonku

Seznam odrid minoritnich plodin ziskanych pfimo vyuZzitim materiald genové banky

Ozima pSenice Spalda RUBIOTA (2001) je vysoka, pozdéji dozravajici odrida,
charakteristicka dlouhym c&ervenym jehlancovitym klasem. Zrno je Cervenohnédé,
s HTS dosahuijici 60 g i vice.

Ozima pSenice jednozrnka RUMONA (2017) je odriida vysoce odolna k houbovym
patogentm. Je urena predevSim pro ekologicky zpUsob péstovani a pro systémy
s nizkymi vstupy, kde dava dobry vynos 2-2,5 t/ha. Vyuziva se hlavné na bioproduky —
salaty a nekynuté vyrobky.

Jarni pSenice dvouzrnka RUDICO (2006) je vysoce odolna k fadé chorob. Vynos zrna
je velmi vysoky, az 3 t/ha.

Jarni pSenice dvouzrnka TAPIRUZ (2018) ma prokazatelné vysSi nutriéni jakost zrna
z dlvodu vySsiho obsahu vitamind B1, B6, E a celkové a rozpustné viakniny.
Je vyborné odolna ke komplexu houbovych chorob.

Cirok obecny RUZROK (2016) je odriida velmi rana v dob& metani i plné zralosti.
Mozné vyuziti této plodiny je jako energeticka plodina, krmivo €i potravina.

Bér vlassky RUBERIT (2014) a RUCEREUS (2017) jsou vzajemné odliSné multifunkéni
odriidy do méniciho se klimatu CR rozsitujici portfolio p&stovanych plodin k vyuziti
pro tvorbu biomasy.

Proso seté RUBIKON (2018) je odrtda s kratSi vegetacni dobou, velkym ¢ervenym
zrnem a velkou Zlutou jahlou. Je velmi vynosna.

Laskavec krvavy RUBENE (2018) je vlbec prvni odrida laskavce, ktera je vhodna
pro podminky CR a je vhodna pro produkci vysoce kvalitniho zrna pro potravinarské
ucely.

Zimolez kamé&atsky TOLBACIK (2019) je odrGida drobného ovoce vznikla ze selekce
z Kamcatky. Je charakteristicka vybornou chuti a velkymi plody s vysokym obsahem
rutinu. Charakterizovana AFLP oproti planym vychozim a sbérovym materialim
zimolezu z Kamc¢atky a Sachalinu.

Za odrudy byl ziskan nasobné Zlaty klas s kyti¢kou.

Portfolio genotypovanych materiald v Genové bance a Narodnim programu konzervace
a vyuziti genetickych zdroju rostlin a agrobiodiverzity (NPGZR)

Precizni kolekce pSenice (SSD potomstva) — fenotypovani a genotypovani SNP 500
polozek krajovych az souasnych ¢eskych a ¢eskoslovenskych odrud (vystup projektu
AGENT)
Precizni kolekce je€mene (SSD potomstva) — fenotypovani a genotypovani SNP 500
polozek krajovych az soucasnych ¢eskych a ¢eskoslovenskych odrud (vystup projektu
AGENT)
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o Zaznamy 2000 genotypovanych polozek pSenice, je€mene a ovsa v informacnim
systému GRIN Czech — vysledky z probéhlych projektl

e Genotypovani planych pfibuznych druhl kolekce Triticeae — Aegilops, Dasypyrum
Triticum, Hordeum spontaneum, Hordeum marinum

DalSi vysledky jako funkéni vzorky novych markery charakterizovanych linii plodin s novymi

vlastnostmi nebo uzitné vzory DNA marker( pro asistovanou selekci jsou k dispozici ve VURV,
\VAAR
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